Supporting information (SI)
. Flowchart useful for assigning previously published 316 bp control region sequences to eight mtDNA subclades. The chart was made based on polymorphisms contained in the control region (Table S2) across 653 elephant sequences generated for the current study, which were divided into subclades based on 4258 bp mtDNA ( Figure 2 ). Next to the arrows are character states useful for subclade assignment, with the positions of the nucleotides shown relative to the 4258 bp alignment generated for the current study (outside parentheses) and relative to the 316 bp sequence alignment of Johnson et al. (Johnson et al., 2007) (within parentheses).
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(2) 15620  3872  196  T  T  T  T  T  C  T  T  15621  3873  197  T  T  T  T  T  Y  Y  T  15631  3883  207  T  T  T  T  C  T  T  T  15632 3884 12416  667  T  T  T  T  T  C  C  C  12443  694  T  T  T  T  T  C  C  C  12455  706  C  C  C  C  C  T  T  T  12458 709 T  T  T  12524  775  T  T  T  T  T  T  C  T  12527  778  T  T  T  T  T  C  C  C  12596  847  C  C  C  C  C  T  T  T  12623 874 T  T  T  T  T  T  T  13034  1285  A  A  A  A  A  G  G  G  13062  1313  A  A  A  A  A  A  A  G  13064  1315  T  T  T  T  T  C  C  C  13073  1324  C  C  C  C  C  T  T  T  13079 1330 T  T  T  T  T  T  T  13104  1355  C  C  C  C  C  T  T  T  13112  1363  A  A  C  A  A  A  A  A  13134  1385  T  T  T  T  T  C  C  C  13181 1432 G  13801  2052  T  T  T  T  T  C  C  C  13823  2074  T  T  T  T  C  T  T  T  13857 2108 A  13874  2125  T  T  T  T  T  C  C  C  13889  2140  T  T  T  T  T  T  T  C  13919  2170  G  G  G  G  G  A  A  A  13936  2187  T  T  T  T  T  C  C  C  13946  2197  T  T  T  T  T  C  C  C  13955  2206  C  C  T  C  C  C  C  C  13958  2209  T  T  T  T  T  G  G  G  13967  2218  T  T  T  T  T  C  C  C  13997 2248 14608  2859  C  C  C  C  C  T  T  T  14611  2862  C  C  C  C  C  T  T  T  14680  2931  C  C  C  C  C  T  T  T  14763 3014 A  14905  3156  T  T  T  T  C  T  T  T  14914  3165  T  T  T  T  T  C  C  C  14926 3177 T  T  T  15220  3471  T  C  T  T  T  T  T  T  15232  3483  T  T  T  T  T  C  C  C  15242  3493  T  T  T  T  T  C  C  C  15271 3522 C  15591  3843  T  C  T  T  T  T  T  T  15620  3872  T  T  T  T  T  C  T  T  15631  3883  T  T  T  T  C  T  T  T  15691 3943 T  T  T  15987  4239  T  T  T  T  T KR  3  25  21  1  0  0  50  Tanzania  NG  1  0  6  5  0  3  15  Tanzania  SE  0  17  1  1  0  0  19  Tanzania  TA  2  11  2  10  0  21  46  Zambia  ZZ  1  0  4  0  10  2  17  Zimbabwe  HW  3  2  16  14  15  0  50  Zimbabwe  SW  2  2  7  1  3  0  15   41  244  159  65  95  49  653 Listed for each category are the number of haplotypes. "Haplotype" refers to a distinct mtDNA sequence, which may be carried by one or more elephants. Column totals will be less than the sum of rows for haplotypes found in multiple countries. CAR: Central African Republic, DRC: Democratic Republic of the Congo, ROC: Republic of the Congo Table S5 . Geographic distribution of control region haplotypes.
Based on 316 bp of control region sequences from the current and previous transnational studies (Eggert et al. 2002; Nyakaana et al. 2002; Debruyne et al. 2003; Debruyne 2005; Johnson et al. 2007 ).
Country
Haplotype found in Total BE  CH  DS  GR  HW  KE  KR  LCY  LO  MA  MK  NA  NG  OD  SA  SE  SW  TA  WA ZZ AB * AM 0.000+-0.000 * BE 0.001+-0.000 0.001+-0.000 * CH 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.004+-0.001 * DS 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.003+-0.001 0.000+-0.000 * GR 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.006+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * HW 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * KE 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * KR 0.166+-0.004 0.068+-0.002 0.600+-0.005 0.086+-0.003 0.999+-0.000 0.152+-0.004 0.088+-0.003 0.099+-0.003 * LCY 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.003+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.165+-0.004 * LO 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.089+-0.003 0.000+-0.000 * MA 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.006+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.242+-0.004 0.001+-0.000 0.001+-0.000 * MK 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.004+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.067+-0.002 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * NA 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.006+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.183+-0.004 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.004+-0.001 0.000+-0.000 * NG 0.047+-0.002 0.031+-0.002 0.350+-0.005 0.057+-0.003 0.067+-0.002 0.107+-0.003 0.049+-0.000 0.036+-0.002 0.999+-0.000 0.057+-0.002 0.044+-0.002 0.108+-0.003 0.075+-0.003 0.125+-0.003 * OD 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.285+-0.005 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.047+-0.002 * SA 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.150+-0.004 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.007+-0.001 0.000+-0.000 * SE 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.004+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.304+-0.005 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.003+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.117+-0.003 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * SW 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.110+-0.003 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.031+-0.002 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * TA 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.005+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.112+-0.003 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.001+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.074+-0.003 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * WA 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.002+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.218+-0.005 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.002+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.048+-0.002 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 * ZZ 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.008+-0.001 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.475+-0.005 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.002+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.189+-0.004 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000 0.000+-0.000
